
A deficiência autofágica acentua o acúmulo de DNA 
mitocondrial NZB no fígado?

Doenças causadas por mutações no DNA mitocondrial (mtDNA) afetam cerca de
uma em cada cinco mil pessoas3, acometem principalmente tecidos que
demandam grande aporte energético e comumente são letais4. Tecidos somáticos
possuem forte tendência em acumular mutações no mtDNA com o
envelhecimento, sendo o tecido hepático alvo significante desses acúmulos4.
Diante deste contexto, a via autofágica desempenha importante papel na
manutenção da qualidade mitocondrial por eliminação de organelas defeituosas no
fígado5.
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• Confirmação do nocaute

• Níveis de mtDNA NZB

• Número total de cópias de mtDNA

• Modelo animal

• Cruzamentos para obtenção dos animais nocautes

• Coleta de tecidos

• Análises após extração de DNA

• Confirmação do nocaute tecido específico

• Nível de mtDNA NZB na cauda e no fígado com 21 dias

• Número total de cópias de mtDNA na cauda e no fígado com 21 dias
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• O Atg7 é essencial para o acúmulo de mtDNA NZB no fígado

• O nocaute da ATG7 implicou aos 21 dias num aumento de ~1,7 vezes do
conteúdo de mtDNA no fígado
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Referências

Próximas etapas

• Análise da expressão do gene Atg7 nos tecidos alvos

• Quantificação de mitocôndrias no fígado através da TOMM20

• Confirmação dos achados através da administração de cloroquina, indicando 

possíveis aplicações farmacológicas

Objetivo

Analisar o impacto do nocaute condicional do Atg7 sobre o acúmulo hepático de 

mtDNA NZB em camundongos heteroplásmicos.


